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 Yeni ve beklenmeyen virüslerin tanımlanması 

 Viral genom çeşitliliğinin araştırılması ve 
türümsülerin karakterizasyonu 

 İnsan virom karakterizasyonu 

 Tam viral genom sekanslama 

 Viral infeksiyon epidemiyolojisi ve evriminin 
araştırılması 

 Tümör virüslerinin saptanması 

 Canlı aşılarda kalite kontrol  

 Antiviral direnç izlemi 

 

 

 

 

 



 YND temelli metagenomik yaklaşımlar 

 Nükleik asit dizilerinden bağımsız 

Nonspesifik amplifikasyon yöntemleri 
 Sequence-independent single-primer amplification 

(SISPA),  

 Virus discovery based on cDNA-AFLP (VIDISCA),  

 Rolling circle amplification (RCA) 

 Virüs yapısı, genomu hakkında ön bilgiye gerek 
yok 

 Çoğaltma, zenginleştirme gerekli 

Fiziksel çoğaltma 
 Virüs kapsid pürifikasyonu 

 Filtrasyon 

 Ultrasantrfüj 

 



 

 

 Ateş veya bir haftadan kısa süre önce ateş 

 

 Baş ağrısı,  

 Artralji,  

 Myalji,  

 Retroorbital ağrı,  

 Pozitif turnike testi,  

 Peteşi,  

 Kanama bulgularından biri 

 

 Dang benzeri hastalıklar 

 

 



 

 Çalışma dışında 

 Pnömoni tanılılar  

 DENV izole edilenler 

 DENV RT-PCR pozitifler 

 Seroloji pozitifler 

 

 

 123 hasta (6ay-14yaş) 

 



 Virochip panviral Mikroarray ve YND (Illumuna) ile 
metagenomik çalışmalar sonucu 

 45/123 pozitif - %37 

13 HHV-6 

 Bilinen ve/veya yeni virüslerden gelişmiş olduğu 
düşünülen  

Herpesviridae,  

Flaviviridae,  

Circoviridae,  

Anelloviridae,  

Asfarviridae, 

Parvoviridae 



 İnsan barsak viromu 

Diyet ile insan barsak virom değişiklikleri 

Aynı diyette bireylerarası farklılıklar 

Bakteri florası ile ilişkileri 

 Fajlar arası rekabet  

 Fajlar bakteriler birlikte  evrimleşme 

AB direnci-dar spektrumlu faj 
tedavileri???? 



 Koinfekte bireylerde risk faktörleri ve çoklu karşılaşma 
nedeniyle mikst infeksiyonlar sık 

 HIV/HCV koinfekte bireylerde farklı kompartmanlarda 
HCV mikst genotip dinamiği ve interferon, ribavirin 
yanıtı ile uyumu 

 

 GS FLX (454 Life Sciences, Roche) 

 

 19 koinfekte hasta 

 10’u yanıtsız veya relaps  

 9’u kalıcı viral yanıt 

 

 

 

 



 Plazmada  

 11/19 (%58) mikst genotip 

 Periferik kan mononükleer hücrelerinde  

 HCV pozitif 15 hastanın 6’sı (%40) mikst genotip  

 

 Tedavi sırasında 3 yanıtsız hastada iki kompartmanda 
da baskın genotipler farklılaştı! 

 Plazma örneklerinde mikst genotipler !! 

 Tedavi yanıtını etkileyen en önemli faktör  

 

 Farklı tedavi yaklaşımları, genotip test takibi 

 





 

Luminex- MGP primer set 

YND-HPV genel primer set  PGMY 
(DSÖ HPV manuel) 

Duyarlılık 100 kopya/mL 

HPV 13/15 10 kopya/mL  

36/60 servikal örnekte YND-Luminex 
uyumlu 

 



 



 

 
Antiviral Direnç İzlemi  

HIV örneği 

Mevcut ticari testler  

Nonsubtype B de zayıf 

RT, proteaz 

İntegraz inhibitörleri 

Kombine preparatlar ile başlangıç tedavisi! 

 

YND 

Multipleks kullanım 

Fiyat düşüklüğü  

Klonal özellik nedeniyle duyarlılık 

MiSeq en az hata eğilimli (%0.1)  

 

 

 

 

 



 Los Alamos referans dizileri ile universal 
primer çiftleri  

 Nested PCR 

 A,B,C,D, CRF 02AG, CRF02AE  

 799 kopya/mL duyarlılıkta 

 ALIVE 62 örnek 



 % 54’ünde çeşitli mutasyonlar  

% 59’u %2-20 sıklıkta 

 

 Sanger ile kaçırılabilir ! 

 



Yeni Nesil Dizileme 
• Hücre kültürü, moleküler testler ve dizi analizinin tamamlayıcısı 

rolünde  

 

• İlerlemeler 

• Metagenomik yaklaşımlarla virüs tanımı 

• Konak içi ve konaklararası virüs değişkenliği  

– ilaç direnç testleri,  

– genotip,  

– moleküler epidemiyoloji,  

– antiviral ilaç ve aşı geliştirilmesinde 

• Konak-virüs ilişkileri  

– RNA sekansı ile transkriptom analizi,  

– epigenomik analiz,  

– protein-nükleik asit ilişkileri 

• Konak genomu ve infeksiyon hastalıklarına duyarlılık 

 

 

 

 



 




